
 
Projekta Izp-2020/1-0151 rezultāti 

 
Augsta holesterīna līmeņa poligēno mehānismu analīze ar zema pārklājuma 
visa genoma sekvenēšanu pacientiem ar klīniski diagnosticētu vai iespējamu 

ģimenes hiperholesterinēmiju 
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