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Petijums par SARS-CoV-2 virusa epidemiologiju
un filogenezi Latvija

Pétijuma merkis ir sniegt ieguldijumu SARS-CoV-2 virusa epidemiologiskas
situacijas un filogenéezes padzilinata analizé, tostarp stiprinat Latvijas
pétniecibas un attistibas intereses Eiropas un pasaules pétniecibas telpa

Y Vaditajs: Janis Klovind
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> Informacija par bistamo SARS-CoV-2 variantu izplatibu Latvija
2 Noskaidrot, vai Latvija nerodas jauni bistami virusa paveidi
2 Noskaidrot virusa izplatibas celus gan globali, gan lokali

> Noverst vakcinizturigu virusu variantu rasanos




Izveidota starpdisciplinara petijuma grupa

Diagnostikas - - !
laboratorijas: Slimibu Starptautiska sadarbiba
: profilakses un

/ kontroles centrs

* Sekvencésanas

centrs: Datu
LBMC Platforma:

RTU; LU

Biobanka:

LBMC

EIROPAS SAVIENIBA Izpéte:

Eiropas Regionalas . .
attistibas fonds LBMC; RSU; LU u.c.




Izveidota metode virusu

genomu sekvenceéesanai

nion v Izmantojot modernakas tehnologijas, tiek noskaidroti
LT

visi 30 000 virusa genoma «burti»
—_—

> Paraugu sagatavosanas laiks ~ 2,5 dienas

Y Sekvencésanas laiks ~ 1-2,5 dienas (iegust 1-5M
nolasijumu uz paraugu).

2 Datu analizes laiks no 6 stundém lidz 2 diendm
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Virusa mutacijas Latvija l\1

> Kopa 9202 mutacijas Infekcijas celu
2 |dentificétas 924 unikalas mutacijas noskaidro$ana
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Apstiprinajums veiksmigai
virusu parneses apstadinasanai
Latvija 2020 gada - visi «pirma
vilna» virusi Latvija bija izmirusi

Péec 1. julija atklati tikai no jauna
introduceéti virusu varianti, kas
iecelojusi no citam valstim

leglta informacija tika izmantota,
lai precizétu epidemiologisko
informaciju
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Latvija ir butiski izmainijusies
dominejosie virusa paveidi
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Turpmakie pasakumi

|zveidota efektiva sadarbiba starp laboratorijam, valsts
iestadém un zinatniskajam institdcijam - kops 22.
janvara darbojas darba grupa reference centra vadiba

Galvenie uzdevumi:
) Optimizét monitoréjamo gadijumu izveéli

) Paatrinat ieglto rezultatu izmantoSanu praksg,
nodrosSinot sasaisti ar lIEmumu pienemsanu

Petit visus gadijumus, kad inficéSanas noteikta
) peéc vakcinacijas



COVID-19 saistito paraugu biobankas un asociéto datu
integretas platformas izveide Latvija

Projekta merkis ir izveidot centralizétu
biobanku un datu apmainas platformu,
veicinot virusa izplatibas ierobezosanas
aktivitates, jaunu arstésanas metozu

izstradi un starptautisku sadarbibu.

Y Vaditajs: Janis Klovind
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@ Latuijas Biomedicinas

petijumu un studiju centrs

biomedicinas pétijumi un izglitiba no géniem lidz ciluekam

VPP-COVID-2020 6.2 AN | aLsTs Eozivoray

GENOMA DATUBAZE

COVID-19 saistito paraugu
biobankas un asociéto datu
integretas platformas
izveide Latvija

Izveidota COVID-19 kohorta biobanka, kas
satur biologiskos paraugus un saistito

) informaciju, tiek nodrosinata to pieejamiba
pétniekiem

Veikta COVID-19 pacientu paraugu analize
plasam biokimisko, molekularo, imunologisko un
citu markieru komplektam

|zveidota atvérta datu platforma, kas nodroSina piekluvi

¥ visiem ar COVID-19 saistitajiem kliniskajiem un
) analttiskajiem datiem pétniecibai un izmantoSanai
arstnieciba



Kapeéc nepieciesama biobanka un tik

detalizeti japeta COVID-19 slimnieki?

Ar sadiem kvalitativiem pétijumiem Latvija dod savu artavu globalaja
cina ar COVID-19 ka lhdzveértigs spélétajs attistitajam valstim

Tikai péc standartizétiem kritérijiem izveidota biobanka var nodrosinat
kvalitativus paraugus un datus Latvijas un visas pasaules pétniekiem

Datu iegusana par plasu biomarkieru spektru dos iespéju nekavéjoties
izmantot pasaules atklajumus Latvija

Integréta datu platforma ne tikai drosi uzglaba datus, bet dod iespéju
tos izanalizét un pielietot daudz atrak, neka veicot atseviskus pétijumus



COVID-19 kohorta ir 593 pacienti

SLIMNICAS IESAISTITI 192 PACIENTI AMBULATORI

Pozitivs SARS-CoV-2 116
1 6 5 5 2 2 tests iesaistes bridr:
Negativs SARS-CoV-2 [ )
Latvijas Infektologijas centrs, Liepajas regionala slimnica, Vidzemes slimnica tests isaistes bridi: 285
Stacionétiem un iesaistes bridi infekcioziem pacientiem: atk_
Izrakstoties no stacionara Meénesi péc pirma Tris ménesus péc pirma
(7-10 dienas) parauga nodosanas parauga nodosanas

iy AR
C‘.’_ = “ 4

Infekciozitate: logistikas iz

Lai nodrosinatu karantina esoSo pacientu iesaisti pétijuma, tika veikta
bezkontakta piegades un majas vizites paraugu ievaksanai
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Covid-19 pacientu biologiska L\Q i

materiala paraugu veidi un dati
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Asins Asins DNS RNS DNS RNS DNS RNS
plazma serums

Paraugi un dati tiek regulari izsniegti citu VPP
«Covid-19 seku mazinasanai» projektu realizacijai
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Drosa paraugu ievaksana, uzglabasana un primara
apstrade tiek veikta atbilstosi PVO rekomendacijam
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Lielapjoma paraugu analize & g

CITOKINU ANALIZE ASINS PLAZMA
e VVeikta 205 pacientiem 1-2 ménesus péc pédéja pozitiva SAR-CoV-2 testa

GENOTIPESANA:

* Veikta 528 pacientiem Tartu Universitaté

METABOLITU ANALIZE ASINS SERUMA:

e |zstradata jauna metode BIOR, izmantojot Skidruma hromatografiju masas spektrometriju
(Orbitrap MS). Veikta 75 asins seruma paraugu analize

TRANSKRIPTOMA ANALIZE ASINS PARAUGOS:

¢ Veikta 61 stacionétu Covid-19 pacientu asins $inu RNS paraugu sekvencésana.

METAGENOMA ANALIZE:

¢ Veikta zarnu mikrobioma analize 320 paraugos.

v
v
v
v

¢ Veikta 320 parauga apstrade mikrobioma analizei kakla uztriepju paraugos.

¢ Virusa klatbGtne analizéta 320 fécu paraugos



Covid-19 datu platforma
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Interesantakie atklajumi

. Atklats 3. hromosomas géna LZTFL1 variants, kas palielina saslimSanas ar
COVID-19 risku 1.55 reizes

. Metaboloma analizés atklati triptofana metabolisma iesaistiti biomarkieri, ka
indikatori smagai slimibas gaitai
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Galvenie ilgtermina ieguvumi

>
>
>
>
>
>

|zveidota visapjomigaka un datiem bagataka specifiskas slimibas biobanka Latvija
|zveidota Latvija pirma integréto lielapjoma medicinisko un pétniecibas datu
analizes platforma, kas var tikt izmantota citiem medicinas pétijumiem, veicinot uz
zinaSanam balstitu veselibas aprupes risinajumu izstradi un ievieSanu

Projekts ir iesaistits Covid-19 host genome iniciativa (https://www.covid19hg.org/)

Covid-19 pacientu kohortas informativs apraksts ir pieejams BBMRI-ERIC Directory
(https://directory.bbmri-eric.eu/menu/main/app-molgenis-app-biobank-explorer),

Dati ir augSupieladéti GISAID datubaze (https://www.qgisaid.org/)

Deponéti Eiropas Bioinformatikas institata (EBI) Covid-19 Datu Portala
(https://www.covid19dataportal.org/).



https://www.covid19hg.org/
https://directory.bbmri-eric.eu/menu/main/app-molgenis-app-biobank-explorer
https://www.gisaid.org/
https://www.covid19dataportal.org/
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