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Projekta 1zp-2018/2-0361 rezultati

Uz pilna genoma analizi balstits vides Listeria gints baktériju raksturojums un to
nozime atgremotaju listeriozé un sabiedribas veseliba

Origindli zindtniskie raksti, kas publicéti zinatniskos Zurndlos, rakstu krajumos vai konferencu rakstu
krajumos, kuri ir indekséti datu bazés Web of Science Core Collection, SCOPUS vai ERIH PLUS:
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